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1. HBcAb B _LFH? HBV-DNA(PCR)IRERR
HBY genomeffREHEN7- 38
2. ® 1 AS F
HBsAg  HBsAb  HBcAb  AST/ALT PCR
B () sPCR(+) IPCR(+)
d () 100(87) 39/12
a (9) 191mIU 100(93) 31/22 sPCR(-) 1PCR(-)
om () ) 46/25 sPCR(-) IPCR(-)
#FH 2 KK M
HBshg  HBsAb  HBcAb  AST/ALT PCR
@B () 100(89) sPCR(-) PCR(+)
m () 379miU 100(85) 35/18 sPCR(-) 1PCR(-)
sm () ) sPCR(-) {PCR(-)
6a () 8201mil  99(19) 38/24 sPCR(-) IPCR(-)
FH 3 TMN
HBsAg  HBsAb  HBcAb  AST/ALT PCR
8 () 103/57 sPCR(-) IPCR(-)
m () 169mill 100 (68) 23/20 SPCR(-) IPCR(+)
6m  (-) 784mIU  98( 8) 36/21 sPCR(-) IPCR(-)
Tn (-) 1272miU 83 (##) 41/42 sPCR(-) IPCR(-)
FaEREra5nE28
B93. &M 1 ss oM
HBsAg  HBsAb  HBcAb  AST/ALT PCR
B (9 {-) 34/ 3 sPCR(-) IPCR(-)
m () 60 mill 100(33) 56/112 sPCR(-) (PCR(-)
2 -) 96 mlU 100(33) T1/72
da () 201 mIU 57/68
s () 7785 mlU  88{st) 164/278
s () 6820 mly  83(es) 47/43
122 () 222wl 5§ 36/21 sPCR(-} IPCR(-)
EH 2 KS. M
HBsAg  HBsAb HBcAb  AST/ALT PCR
s () sPCR(-) 1PCR(-)
m (4) 26(EIA) 100 43/17
bm (-) 7 100 138/134 sPCR{-) IPCR(-)
Ta (-) (+) (-) 80/56
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HBV DNA HBeAh HBV
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